GTATGCACGCGATAG TATGTCGCAGTATCT CACCCTATGTCGCAG GAGACGCTGGAGCCG
TAGCATTGCGAGACG GGTATGCACGCGATA TGGAGCCGGAGCACC CGCTGGAGCCGGAGC
TGTCTTTGATTCCTG CGCGATAGCATTGCG GCATTGCGAGACGCT CCTATGTCGCAGTAT

Reads

Your genome

CGTCTGGGGGGTATGCACGCGATAGCATTGCGAGACGCTGGAGCCGGAGCACCCTATGTCGCAGTATCTGTCTTTGATTCCTG




Reads

GTATGCACGCGATAG
TAGCATTGCGAGACG
TGTCTTTGATTCCTG
GACGCTGGAGCCGGA
TATCGCACCTACGTT
CACGGGAGCTCTCCA
GTATGCACGCGATAG
GCGAGACGCTGGAGC
CCTACGTTCAATATT
GACGCTGGAGCCGGA
TATCGCACCTACGTT
CACGGGAGCTCTCCA

Your genome

TATGTCGCAGTATCT
GGTATGCACGCGATA
CGCGATAGCATTGCG
GCACCCTATGTCGCA
CAATATTCGATCATG
TGCATTTGGTATTTT
ACCTACGTTCAATAT
CTATCACCCTATTAA
GCACCTACGTTCAAT
GCACCCTATGTCGCA
CAATATTCGATCATG
TGCATTTGGTATTTT

CACCCTATGTCGCAG
TGGAGCCGGAGCACC
GCATTGCGAGACGCT
GTATCTGTCTTTGAT
GATCACAGGTCTATC
CGTCTGGGGGGTATG
TATTTATCGCACCTA
CTGTCTTTGATTCCT
GTCTGGGGGGTATGC
GTATCTGTCTTTGAT
GATCACAGGTCTATC
CGTCTGGGGGGTATG

GAGACGCTGGAGCCG

CGCTGGAGCCGGAGC
CCTATGTCGCAGTAT
CCTCATCCTATTATT
ACCCTATTAACCACT
CACGCGATAGCATTG
CCACTCACGGGAGCT
ACTCACGGGAGCTCT
AGCCGGAGCACCCTA
CCTCATCCTATTATT
ACCCTATTAACCACT
CACGCGATAGCATTG

CGTCTGGGGGGTATGCACGCGATAGCATTGCGAGACGCTGGAGCCGGAGCACCCTATGTCGCAGTATCTGTCTTTGATTCCTG
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ATATCTTAGAGGGAGGGCTGAGGGTTTGAAGTCCAACTCCTAAGCCAGTGCCAGAAGAGCCAAGGACAGGTACGGCTGTC
ATCACTTAGACCTCACCCTGTGGAGCCACACCCTAGGGTTGGCCAATCTACTCCCAGGAGCAGGGAGGGCAGGAGCCAGG
GCTGGGCATAAAAGTCAGGGCAGAGCCATCTATTGCTTACATTTGCTTCTGACACAACTGTGTTCACTAGCAACCTCAAA
CAGACACCATGGTGCATCTGACTCCTGAGGAGAAGTCTGCCGTTACTGCCCTGTGGGGCAAGGTGAACGTGGATGAAGTT
GGTGGTGAGGCCCTGGGCAGGTTGGTATCAAGGTTACAAGACAGGTTTAAGGAGACCAATAGAAACTGGGCATGTGGAGA
CAGAGAAGACTCTTGGGTTTCTGATAGGCACTGACTCTCTCTGCCTATTGGTCTATTTTCCCACCCTTAGGCTGCTGGTG
GTCTACCCTTGGACCCAGAGGTTCTTTGAGTCCTTTGGGGATCTGTCCACTCCTGATGCTGTTATGGGCAACCCTAAGGT
GAAGGCTCATGGCAAGAAAETGCTCGGTGCCTTTAGTGATGGCCTGGCTCACCTGGACAACCTCAAGGGCACCTTTGCCA
CACTGAGTGAGCTGCACTGTGACAAGCTGCACGTGGATCCTGAGAACTTCAGGGTGAGTCTATGGGACGCTTGATGTTTT
CTTTCCCCTTCTTTTCTATGGTTAAGTTCATGTCATAGGAAGGGGATAAGTAACAGGGTACAGTTTAGAATGGGAAACAG
ACGAATGATTGCATCAGTGTGGAAGTCTCAGGATCGTTTTAGTTTCTTTTATTTGCTGTTCATAACAATTGTTTTCTTTT
GTTTAATTCTTGCTTTCTTTTTTTTTCTTQTCCGCAATTTTTACTATTATACTTAATGCCTTAACATTGTGTATAACAAA
AGGAAATATCTCTGAGATACATTAAGTAACTTAAAAAAAAACTTTACACAGTCTGCCTAGTACATTACTATTTGGAATAT
ATGTGTGCTTATTTGCATATTCATAATCTCCCTACTTTATTTTCTTTTATTTTTAATTGATACATAATCATTATACATAT
TTATGGGTTAAAGTGTAATGTTTTAATATGTGTACACATATTGACCAAATCAGGGTAATTTTGCATTTGTAATTTTAAAA
AATGCTTTCTTCTTTTAATATACTTTTTTGTTTATCTTATTTCTAATACTTTCCCTAATCTCTTTCTTTCAGGGCAATAA
TGATACAATGTATCATGCCTCTTTGCACCATTCTAAAGAATAACAGTGATAATTTCTGGGTTAAGGCAATAGCAATATCT
CTGCATATAAATATTTCTGCATATAAATTGTAACTGATGTAAGAGGTTTCATATTGCTAATAGCAGCTACAATCCAGCTA
CCATTCTGCTTTTATTTTATGGTTGGGATAAGGCTGGATTATTCTGAGTCCAAGCTAGGCCCTTTTGCTAATCATGTTCA
TACCTCTTATCTTCCTCCCACAGCTCCTGGGCAACGTGCTGGTCTGTGTGCTGGCCCATCACTTTGGCAAAGAATTCACC
CCACCAGTGCAGGCTGCCTATCAGAAAGTGGTGGCTGGTGTGGCTAATGCCCTGGCCCACAAGTATCACTAAGCTCGCTT
TCTTGCTGTCCAATTTCTATTAAAGGTTCCTTTGTTCCCTAAGTCCAACTACTAAACTGGGGGATATTATGAAGGGCCTT
GAGCATCTGGATTCTGCCTAATAAAAAACATITITATTTTCATTGCAATGATGTATTTAAATTATTTCTGAATATTTTACTA
AAAAGGGAATGTGGGAGGTCAGTGCATTTAAAACATAAAGAAATGAAGAGCTAGTTCAAACCTTGGGAAAATACACTATA

Unrelated humans have genomes that are 99.8-99.9% similar



TATGTCGCAGTATCTT
TATGTCGCAGTATCTG

GTCGCAGTATCTGTCT
CCGGACACCCTATATATGTCGCAGTATCTT

ACACCCTATGTQF/:X%TCGCAGTATCTG

CCGGACACCCTATAT

TGTCGCAGTATCTGTC

GATCACAGGTCTATCACCCTATTAACCACTCACGGGAGCTCTCCATGCATTTGGTATTTT
CGTCTGGGGGGTATGCACGCGATAGCATTGCGAGACGCTGGAGCCGGAGCACCCTATGTC
GCAGTATCTGTCTTTGATTCCTGCCTCATCCTATTATTTATCGCACCTACGTTCAATATT
ACAGGCGAACATACTTACTAAAGTGTGTTAATTAATTAATGCTTGTAGGACATAATAATA
ACAATTGAATGTCTGCACAGCCACTTTCCACACAGACATCATAACAAAAAATTTCCACCA
AACCCCCCCTCCCCCGCTTCTGGCCACAGCACTTAAACACATCTCTGCCAAACCCCAAAA
ACAAAGAACCCTAACACCAGCCTAACCAGATTTCAAATTTTATCTTTTGGCGGTATGCAC
TTTTAACAGTCACCCCCCAACTAACACATTATTTTCCCCTCCCACTCCCATACTACTAAT
CTCATCAATACAACCCCCGCCCATCCTACCCAGCACACACACACCGCTGCTAACCCCATA
CCCCGAACCAACCAAACCCCAAAGACACCCCCCACAGTTTATGTAGCTTACCTCCTCAAA
GCAATACACTGACCCGCTCAAACTCCTGGATTTTGGATCCACCCAGCGCCTTGGCCTAAA
CTAGCCTTTCTATTAGCTCTTAGTAAGATTACACATGCAAGCATCCCCGTTCCAGTGAGT
TCACCCTCTAAATCACCACGATCAAAAGGAACAAGCATCAAGCACGCAGCAATGCAGCTC
AAAACGCTTAGCCTAGCCACACCCCCACGGGAAACAGCAGTGATTAACCTTTAGCAATAA
ACGAAAGTTTAACTAAGCTATACTAACCCCAGGGTTGGTCAATTTCGTGCCAGCCACCGC
GGTCACACGATTAACCCAAGTCAATAGAAGCCGGCGTAAAGAGTGTTTTAGATCACCCCC
TCCCCAATAAAGCTAAAACTCACCTGAGTTGTAAAAAACTCCAGTTGACACAAAATAGAC
TACGAAAGTGGCTTTAACATATCTGAACACACAATAGCTAAGACCCAAACTGGGATTAGA
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